>IS26–catA2–IS26 unit

GGCACTGTTGCAAA
GTTAGCGATGAGGCAGCCTTTTGTCTTATTCAAAGGCCTTACATTTCAAAAACTCTGCTTACCAGGCGCATTTCGCCCAGGGGATCACCATAATAAAATGCTGAGGCCTGGCCTTTGCGTAGTGCACGCATCACCTCAATACCTTTGATGGTGGCGTAAGCCGTCTTCATGGATTTAAATCCCAGCGTGGCGCCGATTATCCGTTTCAGTTTGCCATGATCGCATTCAATCACGTTGTTCCGGTACTTAATCTGTCGGTGTTCAACGTCAGACGGGCACCGGCCTTCGCGTTTGAGCAGAGCAAGCGCGCGACCATAGGCGGGCGCTTTATCCGTGTTGATGAATCGCGGGATCTGCCACTTCTTCACGTTGTTGAGGATTTTACCCAGAAACCGGTATGCAGCTTTGCTGTTACGACGGGAGGAGAGATAAAAATCGACAGTGCGGCCCCGGCTGTCGACGGCCCGGTACAGATACGCCCAGCGGCCATTGACCTTCACGTAGGTTTCATCCATGTGCCACGGGCAAAGATCGGAAGGGTTACGCCAGTACCAGCGCAGCCGTTTTTCCATTTCAGGCGCATAACGCTGAACCCAGCGGTAAATCGTGGAGTGATCGACATTCACTCCGCGTTCAGCCAGCATCTCCTGCAGCTCACGGTAACTGATGCCGTATTTGCAGTACCAGCGTACGGCCCACAGAATGATGTCACGCTGAAAATGCCGGCCTTTGAATGGGTTCAT
GTGCAGCTCCATCAGCAAAAGGGGATGATAAGTTTATCACCACCGACTATTTGCAACAGTGCC

CTGTTTAGAGTACTATATGCGCCTGCAACAGTGGGCCACCGAAAATATTAAAAAACTGCTTTATCTCGCGGGGGATGACGCGGTGATTAATTACGGGAAAATGCGGCTGGAATTTTTGCAGAAAGCACTGGCGCAGGATACCTCCGGTGACTTCTGCTTTCGTGTGCTGCATCCGGAAGTGTCTGGCCCGCCGGATATGAAAAAGGCTTCCGCCGGGTACCGTGACTTTATTATCGGTAACAGAGCGTTGCTGGATCTGGTGAATTCAGCCGGTGAAGGGGCTCCGGTTGCGCATTATTCCGCTGATGAAATTCAGTCATTATTTTCGGCACAAATACAGGGGTCGGTGGATAAATACGGCGATAGTTTCCTGACGGATGATCCGTATGTGCTGGCGGAAGACAAGCTGCAAACCTGTCAGATGGAAATTGATTTAATGGCGGATGTGCTGAGAGCACCGCCCCGTGAATCCGCAGAACTGATCCGCTATGTATTTGCGGATGAGTGGCCGGAATAA
ATAAAACCGGGCTTAATACAGATTAAGCCCGTATCGGGTATTATTACTGAATACCAGACAGCTTACGGAGGACGGAATGTTACCCATTGAGACAACCAGACTGCCTTCTGATTATTAATATTTTTCACTATTAATCAGAAGGAATAACCATGAATTTTACCCGGATTGACCTGAATACCTGGAATCGCAGGGAACATTTTGCCCTTTATCGTCAGCAGATTAAATGCGGATTCAGCCTGACCACCAAACTCGATATTACCGCTTTGCGTACTGCACTGGCGAAAACCGGTTATAAGTTTTATCCGCTGATGATTTACCTGATCTCCCGGGCTGTTAATCAGTTTCCGGAGTTCCGGATGGCAATGAAAGATAATGAACTGATTTACTGGGAACAGTCAGACCCGGTCTTTACTGTCTTTCATAAAGAAACCGAAACATTCTCCGCACTGTCCTGCCGTTATTTTCCGGATCTCAGTGAGTTTATGGCGGGTTATAACGCGGTAACAGCAGAATATCAGCATGATACCAGGTTGTTTCCGCAGGGAAATTTACCGGAGAATCACCTGAATATATCATCGTTACCCTGGGTGAGTTTTGACGGATTTAATCTGAATATCACCGGAAATGATGATTATTTTTCCCCGGTTTTTACAATGGCAAAGTTTCAGCAGGAAGGTGACCGCGTACTATTACCTGTTTCTGTACAGGTTCATCATGCAGTCTGTGATGGTTTTCATGCAGCAAGGTTTATCAATACACTTCAGCTGATGTGTGATAACATACTGAAATAA
ATTAATTAATTCTGTATTTAAGCCACCGTATCCGGCAGGATTGGTGGCTTTTTTTTATATTTTAACCGTAATCTGTAATTTCGTTTCAGAAGGCACTGTTGCAAA
GTTAGCGATGAGGCAGCCTTTTGTCTTATTCAAAGGCCTTACATTTCAAAAACTCTGCTTACCAGGCGCATTTCGCCCAGGGGATCACCATAATAAAATGCTGAGGCCTGGCCTTTGCGTAGTGCACGCATCACCTCAATACCTTTGATGGTGGCGTAAGCCGTCTTCATGGATTTAAATCCCAGCGTGGCGCCGATTATCCGTTTCAGTTTGCCATGATCGCATTCAATCACGTTGTTCCGGTACTTAATCTGTCGGTGTTCAACGTCAGACGGGCACCGGCCTTCGCGTTTGAGCAGAGCAAGCGCGCGACCATAGGCGGGCGCTTTATCCGTGTTGATGAATCGCGGGATCTGCCACTTCTTCACGTTGTTGAGGATTTTACCCAGAAACCGGTATGCAGCTTTGCTGTTACGACGGGAGGAGAGATAAAAATCGACAGTGCGGCCCCGGCTGTCGACGGCCCGGTACAGATACGCCCAGCGGCCATTGACCTTCACGTAGGTTTCATCCATGTGCCACGGGCAAAGATCGGAAGGGTTACGCCAGTACCAGCGCAGCCGTTTTTCCATTTCAGGCGCATAACGCTGAACCCAGCGGTAAATCGTGGAGTGATCGACATTCACTCCGCGTTCAGCCAGCATCTCCTGCAGCTCACGGTAACTGATGCCGTATTTGCAGTACCAGCGTACGGCCCACAGAATGATGTCACGCTGAAAATGCCGGCCTTTGAATGGGTTCAT
GTGCAGCTCCATCAGCAAAAGGGGATGATAAGTTTATCACCACCGACTATTTGCAACAGTGCC


IRR_IS26 (-)


tnpA (-)


IS26 (-)


IRL_IS26 (-)


pdk (+)


catA2 (+)


IRL_IS26 (-)


tnpA (-)


IS26 (-)


IRR_IS26 (-)





